
Секвенирование

Прикладная генетика для зоологов, лекция 5

Мюге Н.С.
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1. Сбор материала

2. Выделение ДНК 3. ПЦР-амплификация фрагмента мтДНК

4. Сиквенс пцр-фрагмента 5. Стыковка и множественное

выравнивание 

последовательностей

6. Филогенетическая

реконструкция

Общая схема изучения нуклеотидных последовательностей



Секвенирование по Сангеру (Sanger)



Секвенирование с флуоресцентными 
ddNTPs



Программы для первичной обработки 
последовательностей Chromas и Chromas Pro.

http://www.technelysium.com.au/ChromasPro.html

http://www.technelysium.com.au/ChromasPro.html




http://www.megasoftware.net/



MEGA4



Программы для первичной обработки 
последовательностей CodonCodeAligner.

http://www.codoncode.com/aligner/



Программы для первичной обработки 
последовательностей LaserGene (DNASTAR)

http://www.dnastar.com/products/lasergene.php



Программа Vector NTI

http://www.invitrogen.com/site/us/en/home/Applications/Cloning/Vector-Design-

Software.html



Работа с LaserGene 7.0



Множественное выравнивание последовательностей 
(программа MegAlign пакета LaserGene)



Выравнивание двух последовательностей - DotPlot



Множественное выравнивание-Clustal W



Простейшее дерево - NJ



Проверяем направление 
последовательностей!

Меняем направление

Признаки «перевернутых последовательностей:

1. Большие расстояния между кластерами

2. Нелогичная группировка

Перевернуть: кликнуть на название сиквенса => поменять направление



Работа с генетическими базами данных

National Center for Biotechnology Information        http://www.ncbi.nlm.nih.gov

GenBank molecular sequence database

The EMBL Nucleotide Sequence Database            http://www.ebi.ac.uk/embl/

(EMBL-Bank)

DNA Data Bank of Japan (DDBJ)                           http://www.ddbj.nig.ac.jp/

SwissProt (Swiss institute of bioinformatics)          http://expasy.org/people/swissprot.html





http://www.ncbi.nlm.nih.gov

































Программа для построения «сети наименьших 
расстояний» (minimum spanning network)

http://darwin.uvigo.es/software/tcs.html



Формат файла GenBank



Формат файла Fasta (.fas  .fasta)



Формат файла .nex (nexus)



Формат файла .phy 


